
Набор Multiplexing Index Primers  содержит смесь праймеров для мультиплексирования библиотек для 
секвенирования на платформе Illumina®. Мультиплексирование NGS-библиотек позволяет загружать 
множество образцов на проточную ячейку, что снижает стоимость секвенирования. 

Мультиплексирование библиотек происходит во время пробоподготовки: к каждому образцу 
присоединяется индекс с уникальной последовательностью. Таким образом, каждая NGS -библиотека имеет 
свой уникальный индекс-код, по которому ее можно идентифицировать.  

Каждый индексирующий праймер содержит уникальную последовательность индекса с 6 основаниями 
для идентификации библиотеки. Набор Multiplexing Index Primers  рассчитан на мультиплексирование 48 
образцов. 

 
Multiplexing Index Primers: выравнивание распределения 48 образцов с помощью индексирующих 

праймеров. 
 
48 библиотек были приготовлены с использованием наборов BioDynami NGS DNA Library Prep  (Cat. # 

30009) и BioDynami Multiplexing Index Primers  (Cat. # 30072). Библиотеки были объединены в общий пул в 
равных концентрациях и просеквенированы на  illumina HiSeq 2500. Были проанализированы прочтения с 48 
библиотек. 

 
Последовательность готовой проиндексированной библиотеки с указанием позиции индекса:  

 
где NNNNNNN – это последовательность индекса в направлении от 5’конца к 3’ концу.  
 
 

 

Более подробная информация на сайте производителя 

https://biodynami.com/product/multiplexing-index-primers/

